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    La Sociedad Española de Gené-
tica, va configurando un nuevo 
semblante. Al menos ésta es la 
voluntad de la junta directiva, y 
ésto es lo que parece deducirse de 
las manifestaciones orales o por 
escrito de muchos socios. Sin em-
bargo, la sensación de los que tie-
nen la responsabilidad directa de 
conducir a la SEG es que es mucho 
lo que se puede y debe hacer, espe-
cialmente contando con el capital 
profe sional y el buen nivel de 
nuestra especialidad en España. 
Debemos pensar más en lo mucho 
y bueno que se puede hacer, antes 
que quedarnos anclados en unos 
cuantos hechos aislados. Tenemos 
que tender, hasta donde las lógicas 
limitaciones nos lo permitan hacia 
nuevos modos de ofrecer una So-
ciedad de mayor utilidad para sus 
socios y de cara al exterior. 
 
    En Diciembre pasado, la junta 
directiva de la SEG envió una en-
cuesta para recabar información 
sobre la forma de pensar de los 
socios en algunos puntos concretos, 
con la idea de encarar aquellas 
actividades que se pensasen de 
mayor urgencia o utilidad. Se trata 
de orientar las futuras acciones en 
materias relacionadas con la refor-
ma de los estatutos, posibles publi-
caciones periódicas, la implanta-
ción de una sede oficial, subven-
ción de actividades, convocatoria 
de premios, etc. La respuesta a la 
encuesta ha sido realmente baja, lo 
que no sería achacable solo a la 
habitual práctica de ir dejando para 

mañana lo que nos ha de entretener 
hoy, sino también por la compleji-
dad de algunas de las preguntas, 
como justificadamente nos han 
hecho saber muchos socios. 
 
    De todas formas, agradecemos a 
aquellos que han dedicado un tiem-
po a la encuesta, que si no son 
muchos, bien puede considerarse 
que constituyen una muestra repre-
sentativa de los socios más intere-
sados en que la Sociedad funcione. 
De entre las respuestas recibidas 
podemos sacar una serie de conclu-
siones que resumimos en los 
siguientes puntos. 
 
    Respecto al logro de una mejor 
comunicación, hay un sentir casi 
unánime de satisfacción por este 
Boletín como medio escrito. Varios 
socios proponen el Correo electró-
nico, ya disponible en muchos 
centros. Como medio de comu-
nicación más directa y a largo plazo 
se indican las jornadas anuales, y 
otras reuniones como Seminarios, 
workshops, etc. El directorio es 
otro medio de facilitar la comuni-
cación por los medios habituales. 
En cuanto a la conveniencia de 
mantener las Jornadas Luso- 
Españolas de Genética en su for-
mato actual, hay un sentimiento 
mayoritario, aunque no unánime, 
de mantenerlas. No obstante, se 
apuntan muchas sugerencias para 
mejorar su organización, participa-
ción y utilidad, y referentes a fuerte 
de las comunicaciones, ampliar las 
conferencias invitadas imlpicando
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a investigadores de prestigio. Se 
sugiere ampliar la celebración de 
mesas redondas, seminarios y se-
siones destinadas a la discusión de 
los carteles. También se proponen 
modificaciones a su periodicidad. 
Así algunos socios han contestado 
sobre la conveniencia de hacerlas 
bianuales. Permítasenos un comen-
tario a este punto, porque es un 
asunto en el que puede cambiar la 
situación una vez que se consolide 
en el próximo mes de Agosto la 
constitución de la Federación Eu-
ropea de Sociedades de Genética. 
La FEGS propone en su borrador 
de Estatutos, aprobado en nuestra 
Asamblea del pasado 21 de Sep-
tiembre en Mérida, la celebración 
de un Congreso bianual de Genéti-
ca, cada año en un país, y al que 
podrían concurrir socios de las 
diferentes sociedades de la FEGS. 
Esto supondría la conveniencia de 
adaptar las reuniones nacionales 
(en nuestro caso Luso-Españolas) 
al intervalo de la general Europea, 
y por lo tanto hacerla también bi-
anual. Las jornadas Luso- 
Españolas, se celebrarían cada 4 
años en nuestro país, o cada dos 
años si pasasen a ser jornadas Es-
pañolas de Genética, lo que solu-
cionaría quizás algunos de los pro-
blemas que han venido surgiendo 
en las últimas ediciones. 
 
    Referente a la publicación de 
una Revista Española de Genéti-
ca los socios, en su amplia mayo-
ría, opinan que sí. Otra cosa es qué 
tipo de publicación se desee hacer. 
En este sentido, las preferencias se 
reparten casi al 50% entre los parti-
darios de una revista periódica de 
artículos, y los que preferirían la 
publicación de Monografías o revi-
siones sobre temas de Genética. 
Todos por supuesto exigen calidad, 
y para ello se propone la necesaria 
existencia de un Comité Editorial 
con evaluación de los trabajos a 
publicar. Varios socios señalan las 
dificultades de mantener un com-
promiso de este tipo, especialmente 
por el lado del coste económico, 
contenidos, periodicidad, etc. 
 
    Respecto a la sede de la SEG, 
una amplia mayoría apunta la con 
 

veniencia de continuar como hasta 
ahora, con una sede única, aunque 
no necesariamente fija en un lugar 
permanente. Se desestima la con-
veniencia de crear subsedes regio-
nales. 
 
    Casi todos los socios han contes-
tado que sí a la conveniencia de 
establecer un sistema de cofinan-
ciación para subvencionar activi-
dades relacionadas con la investi-
gación a propuesta de los socios. Se 
propone en este sentido dar ayudas 
para la organización de reuniones 
por especialidades, mesas redondas, 
cursos de técnicas, actividades de 
aplicación práctica, conferencias, 
visitas, y promoción de jóvenes 
investigadores. Estas ayudas podrí-
an alcanzar hasta un 25% del pre-
supuesto anual de la Sociedad (me-
dia de las respuestas recibidas), y 
deberían ser evaluadas por ..., aquí 
todo tipo de sugerencias: comisión 
del sector, la ANEP, un comité 
científico, consulta a los socios y 
decisión en junta, expertos, junta 
Directiva, comisión mixta jun-
ta-socios no pertenecientes a la 
junta, etc. 
 
    Otra pregunta se refería a la 
oportunidad de conectar la Asam-
blea Anual de la Sociedad con 
otras actividades. Como era obvio 
esperar, la respuesta afirmativa ha 
sido generalizada. Lo que hay que 
añadir es que mayoritariamente los 
socios ven conveniente el aprove-
chamiento de las jornadas de Gené-
tica como el momento más oportu-
no para celebrar la Asamblea. Otras 
alternativas van en la dirección de 
celebrar ciclos de conferencias 
sobre temas de actualidad, invita-
ción de Profesores-investigadores 
de prestigio internacional, mesas 
redondas, etc. 
 
    La séptima pregunta hacía refe-
rencia a la posibilidad de convocar 
Premios u otro tipo de fórmulas 
como medio de reconocimiento de 
la labor personal, o para contribuir 
a la promoción de la Genética en 
España. Una ligera mayoría de las 
personas que han contestado a la 
encuesta opinan favorablemente a 
la propuesta. Muchos de ellos su 
 

gieren que se premie a jóvenes y 
algunos piensan que los premiados 
deberían ser invitados a explicar su 
línea en una conferencia solemne 
con motivo de la Asamblea General 
de la Sociedad. 
 
    No parece haber dudas respecto a 
que el presupuesto anual de qui-
nientas mil pesetas que fijan los 
estatutos debe ser eliminado como 
tope máximo. Por último se reca-
baba la información de cursos o 
seminarios que se recogen en este 
Boletín. 
 
    Los datos y sugerencias de esta 
encuesta han sido examinados por 
la junta Directiva en su reunión del 
pasado día 5 de Febrero. De las 
diferentes propuestas esperamos en 
breve ofrecer noticias concretas 
respecto a la creación de una publi-
cación periódica. Cualquier publi-
cación que se piense sobre temas de 
Genética debería cumplir un papel 
diferente al de las revistas de alto 
nivel internacional que práctica-
mente cubren ya todas las ramas de 
la Genética. La junta consideraría 
interesante hacer algo distinto, y en 
este sentido se está considerando la 
posibilidad de promover la creación 
de una serie de monografías perió-
dicas de temas de actualidad, revi-
siones de calidad, contrastadas y 
revisadas por un comité editorial, y 
dirigidas al ámbito hispano- 
parlante. Por otra parte, la junta 
considerará a partir de este momen-
to cualquier petición que se le haga 
llegar de ayudas para cofinanciar 
proyectos de reuniones de carácter 
lo más abierto posible, y en este 
sentido ha respondido a una peti-
ción expresa de los organizadores 
del Seminario de Genética de Po-
blaciones celebrado en Granada. 
Sólo resta, una vez más, animar a 
los socios a que en coherencia con 
los deseos de comunicación y cola-
boración mutua que tantas veces 
manifiestan, utilicen este medio, 
nuestro BOLETIN, para canalizar 
sus opiniones o informaciones. 
Deseamos que éste continúe vivo y 
llegue a todos con menos demora que 
en la presente ocasión, lo que no se 
debe a otra causa más que a la para-
dójica escasez de contribuciones.
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    Este documento está basado en las discusiones cele-
bradas en la reunión de delegados de las diferentes so-
ciedades europeas de Genética reunidas en el Hotel Bon-
nington de Londres, los días 7-8 de Marzo de 1992. Ha 
sido a aprobado por la S.E.G. en la Asamblea General 
Ordinaria celebrada en Mérida (Badajoz) el 24 de Sep-
tiembre de 1992, y se ratificará en la Reunión del Conse-
jo de la F.E.G.S. a celebrar durante el International Con-
gress of Genetics de Birmingham, en Agosto de 1993. 
 
1. Name of the Federation 
 
    The Federation shall be called "Federation of Euro-
pean Genetical Societies", using the acronym FEGS. 
 
2. Objectives of the Federation 
 
    The Federation is established for the mutual benefit 
of the Societies in Europe in the field of genetics, and 
also for public benefit, to advance research and educa-
tion in the science of genetics as a whole. 
 
    The advancement will take the form of: 
 
    (a) the exchange of scientific information between 
geneticists by the holding of meetings and discussion 
groups, and by other appropriate means (e.g. specialist 
workshops, mini-symposia). 
 
    (b) making available public information and advice 
on genetics which may be in the form of publications 
or other appropriate means. 
 
3. Administration and Membership 
 
    (a) The Federation shall consist of Genetical Socie-
ties in Europe, and all members of the Constituent 
Societies are ipso facto members of the Federation with 
equal rights and privileges. 
 
    (b) Affairs of the Federation shall be conducted by a 
Council composed of one delegate appointed by each 
Constituent Society. A delegate will serve for four 
years, and will be eligible for re-appointment for a 
further four years. 
 
    (c) The Council shall appoint a President, a Secre-
tary, a Treasurer and a Meetings Councilor as Officers 
of the Federation from among the Council Members. 
These officers shall be appointed for a fixed term of 
four years, but shall be eligible for re-appointment for a 
further four years. 
 
    (d) Except as otherwise expressly provided by these 
statutes any matter to be decided by the Council shall 
be decided by a simple majority vote of those present 
and voting at a meeting of the Council. 
 

    (e) The Council shall meet at each General Meeting 
of the Federation, and at such other times as deemed 
necessary. 
 
    (f) Subject to the Council, the administration of the 
Federation shall be vested in the Executive Committee 
consisting of the President, the Secretary, the Treasurer 
and the Meetings Councilor. The executive shall be 
empowered to act on behalf of the Council and to enter 
into contracts in the period between meetings of the 
Council. 
 
    (g) New admissions to the Federation shall be de-
cided by its Council, provided details of the Society 
making an application are lodged with the Secretary at 
least three months before the Council Meeting. 
 
    (h) Any Constituent Society is free to withdraw from 
the Federation at a meeting of the Council provided 
notice of such withdrawal has been communicated to 
the Secretary at least one month before the Council 
Meeting. 
 
4. Meetings 
 
    (a) A General Meeting of the Federation shall be 
held at least every two years at a place chosen by a 
constituent Society acting as the Host Society, and 
approved by a scientific programme committee ap-
pointed the Council. General meetings shall be open to 
non-members. 
 
    (b) A General Meeting shall provide opportunities 
for the presentation of original oral communications, 
poster demonstrations and symposia. The detailed ar-
rangements shall be at the discretion of the Host Soci-
ety. 
 
    (c) The financial arrangements for a General Meet-
ing are the responsibility of the Host Society. Registra-
tion fees may be charged, and members of all the Con-
stituent Societies shall be charged on the same basis. 
 
5. Terms of Reference of the Meetings 
Councilor 
 
    The main duty of the Councilor will be aid the or-
ganizers of General Meetings, and to the end he/she 
should: (i) study the organization of every meeting and 
transmit experience gained to future organizers; (ii) 
provide consultation in connection with meetings; (iii) 
inform the Executive Committee of all problems aris-
ing in connection with a meeting, (iv) convene a con-
ference of future organizers of General Meetings after 
each General Meeting, (v) assist the Treasurer in mat-
ters arising from the financial involvement of the Fed-
eration with meetings. 

ESTATUTO DE LA FEDERACION DE SOCIEDADES 
EUROPEAS DE GENÉTICA (F.E.G.S.) 



 

4 

6. Domestic Meetings 
 
    Any member of the Federation, may, on making 
proper application, be admitted to meeting of a con-
stituent Society other than his own, on the same terms 
as if he/she were a member of that Society, although 
permission to present a paper shall be at the discretion 
of the Society holding the meeting. 
 
7. Exchange of information 
 
    (a) Each constituent Society shall send to a nomi-
nated officer of all other Constituent Societies the same 
relevant circulars that it sends to its own members. 
 
    (b) It shall be the duty of each Constituent Society to 
publicize the activities of the other Constituent Socie-
ties so as to encourage contacts between geneticists in 
the different European countries, and on request to 
circulate to its members information of the next Fed-
eration meeting. 
 
8. Central Fund 
 
    There shall be a central fund composed of subscrip-
tions from member Societies. The membership sub-
scription fee shall be determined from time to time by 
the Council, and the fund shall be applied to further the 
objectives of the Federation. 
 
9. Statutes of the Federation 
 

    The statutes of the Federation may be amended, deleted, 
or augmented at any Council meeting by a two-thirds 
affirmative majority vote, provided that not less than half 
of the delegates are present. Proposed changes must be 
notified in writing to the Secretary, at least three months 
before a Council Meeting. The Secretary shall in turn 
notify all Constituent Societies oi such proposals, at least 
two months before the Council Meeting. 
 
10. Dissolution of the Federation 
 
    The Federation and its statutes may be dissolved at 
any time at a meeting of the Council at which 
two-thirds of the delegates are present and at which not 
less than half of the affirmative majority vote in favor 
of the proposal. The proposal must be notified in wri-
ting to the Secretary General, at least three months 
before a Council Meeting. The Secretary shall in turn 
notify all Constituent Societies of such proposals, at 
least two months before the Council Meeting. On the 
dissolution of the Federation any surplus assets of the 
Federation shall in such manner as the Council may 
decide be applied for charitable purposes in connection 
with the advancement of research and education in the 
science of genetics. 
 
11. Location of Office? 
 
12. Law of which country to apply? 
 
13. Relationship to International Genetics Federa-
tion? 

    Hemos recibido recientemente en 
nuestro grupo una decepcionante 
sorpresa ante la que nos hemos 
sentido indignados y en situación 
de absoluta indefensión. Hace unos 
meses enviamos un trabajo a una 
revista de reconocido prestigio, que 
tras la criba impuesta por los "refe-
rees" y las oportunas correcciones, 
fue aceptado y propuesto para su 
publicación. Pasado un tiempo 
recibimos el manuscrito con una 
carte del Director Editorial recha-
zando el trabajo por falta de espa-
cio en la revista para ese tipo de 
temas. 
 
    Ante la falta de lógica de estas 
alegaciones, hemos intentado a 
través de una carta al responsable 
 

de la injusta decisión, hacer valer lo 
que deberían ser derechos elementa-
les de los "usuarios" de las revistas 
científicas, habiendo recibido el 
silencio como respuesta. Parece, 
además, que no se trata de un hecho 
aislado sino que se da con relativa 
frecuencia, reflejando un comporta-
miento autocrático por parte de los 
directores de las publicaciones y un 
desprecio absoluto a la opinión y al 
trabajo del propio equipo editorial. 
 
    Frente a esta situación de desam-
paro en que nos encontramos los 
científicos de a pie, que humilde-
mente pretendemos sacar ala luz 
nuestros trabajos, mi pregunta es la 
siguiente: ¿Existe algún cauce legal 
para evitar este tipo de atropellos 
 

entre la comunidad científica, don-
de nuestras motivaciones aparentes 
son puramente altruistas?. 
 
    Si la respuesta es negativa, pien-
so que este tipo de problemas debe-
rían tener cabida y solución en el 
marco de nuestras Sociedades de 
Genética. En todo caso he creido 
oportuno hacer esta denuncia y al 
mismo tiempo una reflexión colec-
tiva sobre este hecho y otros simila-
res, en nuestra revista de la SEG, 
que según mi opinión debe ser el 
"equipo de megafonía" de nuestra 
remozada Sociedad. 
 

Prfª Mª Carmen Alvarez Herrero 
        Unidad de Genética, 

                Universidad de Málaga 
 

CARTAS AL EDITOR 
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    Durante los días 22 al 24 de 
Febrero pasados se ha celebrado en 
la sede de la Fundación Juan March 
en Madrid el Curso Conservation 
and Use of Genetic Resources, 
organizado por la Sociedad Espa-
ñola de Genética y dirigido por los 
profesores Marcelino Pérez de la 
Vega y Nicolás jouve, dentro de las 
actividades del Centro Interna-
cional de Reuniones sobre Biología 
del Instituto Juan March de Estu-
dios e Investigaciones. El curso se 
ha desarrollado de forma intensiva 
y fue dictado por un total de 17 
profesores que fueron invitados de 
entre los mejores especialistas por 
su calidad y excelencia científica. 
El curso fue seguido por 35 partici-
pantes, seleccionados en base a su 
Curriculum Vitae y actividad pro-
fesional en relación con el tema del 
curso. 
 
    Es muy difícil hacer un resumen 
pormenorizado del curso en el corto 
espacio de que disponemos. Baste 
indicar que en opinión de los parti-
cipantes, organizadores y profeso-
res, el curso ha sido de alto nivel, 
tanto por la variedad y profundidad 
con que se han tratado las lecciones 
del mismo, como por la oportuni-
dad del tema. Este abarca aspectos 
científicos, políticos, legales, eco-
nómicos, etc., Se encuentran impli-
cados muy diversos campos de 
investigación, dependiendo de qué 
se desea conservar (plantas, anima-
les, microorganismos), en qué mo-
do (seres vivos, embriones, semi-
llas, in vitro, crioconservación, 
DNA), cuales son sus sistemas de 
reproducción (vegetativo, sexual, 
auto o alogamia), cual es el pro-
blema concreto que plantea la con-
servación (especies silvestres en 
peligro de extinción, especies culti-
vadas o domesticadas, líneas con-
sanguíneas), dónde se desean con-
servar (in situ o ex situ), utilidad 
inmediata o futura (necesidades de 
cara a la mejora, creación de colec-
ciones "core"). La diversidad de 
cuestiones y planteamientos exigió 
la participación en el curso de es-
pecialistas de muchos campos, y 
 

 
entre los campos estuvieron presen-
tes en el curso los principales as-
pectos: genética de poblaciones, 
molecular, citogenética, microbio-
logía, botánica, fisiología, patolo-
gía, ecología, mejora, legislación, 
 
    El nivel de los profesores par-
ticipantes ha sido el mejor garante 
del éxito del curso, como no podría 
ser de otra forma, dadas las razona-
bles exigencias en primer lugar de 
los propios organizadores, y en 
segundo término del Instituto Juan 
March de Estudios e Inves-
tigaciones. Todos y cada uno de los 
profesores hicieron honor a su 
brillante trayectoria y ofrecieron 
una perspectiva particular que 
completó de forma condensada 
cuanto podía compendiar un curso 
de tan heterogéneo contenido. El 
curso ha constado de 5 sesiones de 
clases teóricas más una visita al 
Banco de Germoplasma de Cru-
cíferas de la Escuela de Ingenieros 
Agrónomos de la Universidad Poli-
técnica de Madrid, de acuerdo al 
siguiente Programa: 
 
Febrero 22 
 
    General addressing and Intro-
duction: Dr. N. Jouve. Universidad 
de Alcalá de Henares. 
 
    Techniques for genetic diversity 
evaluation: Dr.M.Pérez de la Vega. 
Universidad de León. 
 
    Domesticated animals: Pro-
blematic in conserving breeds: Dr. 
F. Orozco. I.N.I.A. 
 
    Evaluation and use ofmicrobial 
resources: Dra. M. C. Tahia 
Benítez Jiménez. Universidad de 
Sevilla. 
 
    Institutional Aspects: the FAO 
world system and the Convention 
on Biodiversity. Dr. J. Esquinas 
Alcazar. F.A.O. Roma, Italia. 
 
    Using gene banks better: Struc-
tured sampling and core collec-
tions: Dr. T. Hodgkin. I.B.P.G.R. 
 

 
Roma. Italia. 
 
    The European Program on wild 
species relatives to cultivated 
plants: Dr. V. Heywood, IUNC 
Plant Conservation Office, Reino 
Unido 
 
Febrero 23 
 
    Wild genetic resources of cul-
tivated plants in the Mediterranean 
Basin and the possible strategies 
for their in situ conservation: Dr. 
D. Zohary. Hebrew University, 
jerusalem. Israel 
 
    Germplasm collections. What we 
learned and what will learn from 
them: Dr. J. I. Cubero. Universidad 
de Córdoba. 
 
    Transfer of alien Genetic varia-
tion in plant breeding: Dr. G. 
Fedak. Plant Res. Centre. Ottawa. 
Canada. 
 
    Visit to the Germplasm bank of 
Cruciferae, E.TS.I.A, Madrid: Prof. 
C. Gómez Campos. Universidad 
Politécnica de Madrid. 
 
Febrero 24 
 
    DNA conservation and the 
DNA-Bank network: Dr. R. P. Ad-
ams. Sandy, Baylor University, 
Texas, USA 
 
    In vitro conservation of genetic 
resources: Dr. B. Ford-Lloyd. Uni-
versity of Birmingham, Reino 
Unido. 
 
    Conservation of Genetic Re-
sources of woody species with re-
calcitrant seeds: problems and 
perspectives: Dr. Luis Navarro. 
I.V.I.A. Valencia. 
 
    Mehods ofidentifying econo-
mically useful germplasm: Prof. R. 
W. Allard. Univ. California, Davis, 
USA 
 
    Plant genetic resources eva-
luation and gene transfer: Prof. C. 
O. Qualset. Univ. of California. 

CURSO SOBRE CONSERVATION AND USE OF  
GENETIC RESOURCES  EN LA SEDE DE LA  

FUNDACIÓN JUAN MARCH 
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California Genetic Resources Con-
servation Program. USA 
 
    Chromosome engineering and 
gene transfer from wild to culti-
vated cereals: Dr. J. W. Snape. 
Cambridge Laboratory, John Innes 
Centre, Norwich. Reino Unido 
 
    Todas las lecciones fueron se-
guidas de un tiempo para pregun-
tas, comentarios y discusión sobre 
los aspectos particulares de las 
mismas y al final de cada sesión se 
destinó un tiempo para la discusión 
general. Así mismo se expusieron 
un total de 17 posters por parte de 
los participantes que fueron presen-
tados en dos sesiones de una hora 
dedicadas al efecto. 
 
    El curso aportó una visión com-
pleta de todo cuanto rodea la Con-
servación y el Uso de los Recursos 
Genéticos. Se empezó con una 
visión de las técnicas de evaluación 
de la variabilidad genética y el esta-
do actual de la conservación de los 
Recursos en Plantas, Animales y 
Microorganismos. Se destinó una 
 

sesión para tratar de los aspectos 
institucionales, cooperación inter-
nacional, organización de las accio-
nes políticas para la conservación 
de la Biodiversidad y programas 
específicos. La tercera sesión se 
destinó especialmente al modo de 
conservación de los recursos gené-
ticos vegetales, en sus vertientes "in 
situ", especialmente para las espe-
cies silvestres, y "ex situ", en los 
Bancos de Germoplasma. Estos 
fueron presentados en todas sus 
vertientes históricas y funcionales 
por varios profesores, y en general 
se discutió la conveniencia de con-
servar el material en condiciones de 
utilización por los mejoradores, o 
para su utilidad concreta, incluyen-
do un conocimiento de las caracte-
rísticas genéticas y una evaluación 
de su potencial aplicación en futu-
ros programas de mejora, y no 
como "meras colecciones de se-
llos". La visita al Banco de Germo-
plasma de Crucíferas desarrollado 
por el Dr Cesar Gómez Campos en 
la Universidad Politécnica de Ma-
drid estuvo precedida por dos lec-
ciones de este profesor sobre espe- 
 

cies silvestres en peligro de extin-
ción, y sobre su excepcional méto-
do de conservación de semillas. El 
último día del curso estuvo dedica-
do a los métodos de conservación 
de DNA, conservación in vitro y 
problemas de conservación de es-
pecies frutales, y en su sesión ves-
pertina a la utilización de los Re-
cursos Genéticos para fines de 
mejora. En este caso se trató espe-
cialmente la posibilidad del uso de 
especies silvestres para la introgre-
sión de genes útiles para la mejora. 
 
    La Fundación Juan March editará 
un volumen de su conocida Serie 
Universitaria, sobre este curso en el 
que se incluirán los resúmenes de 
todas las lecciones y posters del 
curso. Hasta tanto, los organizadores 
ofrecen a los interesados la informa-
ción que deseen sobre direcciones, 
referencias bibliográficas, resúmenes 
y demás material presentado durante 
el citado curso. En el presente y en 
próximos números de este Boletín 
publicaremos los resúmenes de 
algunos de los temas que nos parez-
can más interesantes. 

 
Conservation and Utilization of Plant Genetic Re-
sources 
Responsable: Antonio M. de Ron. Teléfono 9 86 
854800, Fax 9 86 841362 
Organización: CSIC (Misión Biológica de Galicia), 
Universidad de Santiago de Compostela (ETSI Agró-
nomos) y el Centro Internacional de Altos Estudios 
Agronómicos Mediterráneos (IAM de Zaragoza) 
Lugar: Misión Biológica de Galicia (CSIC, Ponteve-
dra) 
Fecha: 15 de septiembre al 1 de octubre próximos 
Duración: 100 horas, incluyendo sesiones teóricas, 
prácticas, salidas al campo y visitas técnicas 
 
Biología y Control de Malas Hierbas en Condiciones 
Mediterráneas 
Organización: Centro Internacional de Altos Estudios 
Agronómicos Mediterráneos (CIHEAM) y Sociedad 
Europea de Malherbología (EWRS) 
 
 

Lugar: Instituto Agronómico Mediterráneo de Zara-
goza, Aptdo. 202, 50080 Zaragoza. Teléfono 76 
576013, Fax 76 576377 
Fecha: 18 al 29 de Octubre próximos 
 
Métodos Estadísticos para la Evaluación de Culti-
vares 
Organización: Centro Internacional de Altos Estudios 
Agronómicos Mediterráneos (CIHEAM), Centro 
Internacional para el Mejoramiento de Maiz 
(CIMMYT) y Trigo e International Center for Agricul-
tural Research in the Dry Areas (ICARDA) 
Lugar: Instituto Agronómico Mediterráneo de Zara-
goza, Aptdo. 202, 50080 Zaragoza. Teléfono 76 
576013, Fax 76 576377 
Fecha: 20 de Septiembre al 1 de Octubre próximos 
 
Tecnología de DNA Recombinante 
Organización: Departamento de Genética y Servicio de 
Informática, Universidad de Valencia 
Lugar: C/ Dr. Moliner, S0, 46100-Burjasot (Valencia) 
Fecha: 14 al 30 de Junio próximos 
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J.I. Cubero, 
ETSIAM, Córdoba, Spain 
 
    Germplasm collections became a 
priority in the last fifty years but 
they had already been formed and 
studied for at least two centuries. 
Obviously, different historical peri-
ods collected different vegetal ma-
terials and emphasized diverse 
scientific and practical objectives. 
Germplasm collections have pro-
duced many facts out of which 
valuable scientific theories have 
been proposed. Their "balance 
sheet" clearly being positive, there 
are however some negative points 
in their formation and handling 
which should be converted also in 
positive experience for the future. 
 
    First collections consciously 
maintained as much probably were 
those of medical plants kept in 
many monasteries during the Mid-
dle Ages. The empirical pharma-
cological knowledge obtained from 
them is out of the scope of the pre-
sent paper. Monasteries also main-
tained garden plants whose number 
was increasing following East-West 
contacts (as Crusades were). The 
interest in keeping and studying 
these materials motivated the crea-
tion of the first botanical gardens, 
not surprisingly by universities 
(Padua being the first one in 1945). 
Private collections of tulips trig-
gered the first recorded "plant col-
lection fever" as well as the first 
intense plants breeding activity as 
early as in the XVI century in The 
Netherlands. Collections performed 
by of both private and public or-
ganizations were continuous since 
that time until now. Most, if not all, 
collected plants till the end of the 
XIX century were ornamentals. The 
increased importance of the profes-
sional plant breeding motivated the 
first collections of varieties of agri-
cultural interest. Extensive germ-
plasm collections were performed  
 
 

 
during the first third of our century, 
with H.V. Harlan and, especially, 
N.I. Vavilov as outstanding names 
in this field. 
 
    Among the many positive facts 
derived from germplasm collec-
tions worth mentioning are: (1) the 
foundation of very precise taxo-
nomic systems derived from the 
accurate description of varieties 
and forms of ornamental interest 
requested by gardeners from pro-
fessional botanists in the first half 
of the XVIII century; (2) the inter-
change and ex situ domestication of 
valuable materials probably since 
the end of the XVIII century; (3) 
the knowledge of phytogeographi-
cal areas around the world as a 
consequence of the precise descrip-
tion of collecting sites; (4) the al-
ways increasing scientific interest 
in describing the amazing amount 
of variation recorded in living col-
lections, which lead to the estab-
lishment of the modern Plant Sys-
tematics; (5) countless varieties of 
commercial use in al¡ fields, both 
purposely and unconsciously 
(through accidental hybridizations 
in maintained living collections), 
and new methods to obtain them 
(wide and narrow crosses, for ex-
ample) which were transferred to 
the common scientific practice (not 
to be forgot: Mendel selected his 
pea lines out of a living commercial 
collection maintained in his monas-
tery); (6) experimental knowledge 
on population dynamics, as the well 
known Vavilov's laws of "parallel 
variation" and "migration of reces-
sives" in cultivated plants; (7) a 
deep insight into the origin and 
evolution of cultivated plants as 
well as on the host-parasite 
co-evolution and on the causes of 
genetic erosion; (8) a strong-effort 
on setting up priorities in germ-
plasm conservation and on the best 
technical ways to implement them, 
and a long etcetera. 
 
 

 
    There are also some negative 
aspects on germplasm collections, 
or rather on germplasm amassing; 
among others; equipment for such a 
delicate task, a problem already 
detected in the XIX century and not 
yet completely solved; (2) devel-
opment, especially at the national 
level, of a "stamp collector syn-
drome", i. e.., collecting because 
nowadays it is a fashionable task, 
having the required infrastructure 
but not having clear ideas on why 
and how to use or to study the ma-
terial collected; (3) spoliation of 
natural environment on behalf of 
commercial and/or scientific inte-
rests; (4) jealousy at many levels 
(personal, professional, national 
and supranational) which hinders a 
correct flow of information. 
 
    While still learning in a positive 
way from plant collections, our best 
contribution for the next future 
could certainly be to eliminate the 
negative aspects that preclude the 
right use of actual germplasm col-
lections. 
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Tahía Benítez 
Departamento de Genética, Facultad 
de Biología, Universidad de Sevilla, 
Sevilla (Spain) 
 
    The contribution of the micro-
organisms to the overall genetic pool 
is enormous: there are authors who 
assume that each species of arthropod 
or vascular plant supports at least one 
species of nematode, one of proto-
zoon, one of bacterium and one of 
virus as parasites; it has also been told 
that the proportion of fungal species 
with regards to vascular ones is six to 
one; even that the consequence of 
ten-fold reduction in length implies 
that the number of species which fits 
in such range of size increases one 
hundred-fold. 
 
    The diversity observed in natural 
populations of microorganisms is 
considerably higher than that known 
in the usual laboratory cultures. 
Among bacteria, there are species 
able to fix N2 or C02, oxidise sul-
phides or methane, reduce C02 to 
methane, metabolise xenobiotic com-
pounds or digest macromolecules 
with extracellular enzymes; other 
species are parasites of animals or 
plant pathogens or symbionts; some 
others are able to grow at very high 
salt concentrations, pHs lower than 
one or higher than twelve, tempe-
ratures higher than 110°C or in the 
presence of ionising radiations of 
high intensity. The genetic diversity 
within the same species is extremely 
high in the streptomycetes, and 
reaches its maximal values in some 
groups of halobacteria where the 
probability of a cell to be genetically 
identical to its parent is of only 80%. 
 
    Similarly, yeasts can be isolated 
from soils from the Tropics to the 
Polar Regions, from salted or fresh 
waters, from organic debris, mainly 
vegetal detritus, from the surface of 
fruits or the cuticle of insects, from 
the skin of animals where they live as 
commensals or pathogens, etc. Yeasts 
can metabolise an enormous variety 
of substrates which includes xylose, 
cellobiose, lactose and other sugars, 
hydrocarbons and alcohols, xylan, 
pectic substrates and phenolic com-
pounds. Yeast applications include 
 

 
their use as akers'yeasts, single cell 
protein and food production, lipid or 
ethanol production, or the production 
of beer, wine, distillery, lactic com-
pounds, glycerine, vitamins, amino 
acids, enzymes, polyhydric alcohols 
and carotenes, among many other 
compounds. 
 
    Since not all yeast strains are able 
to mate, the classification of yeasts 
into species has been carried out 
according to certain physiological 
features such as the yeast capability to 
ferment and/or assimilate different 
substrates. Recently, the interfertility 
found between strains which had 
previously been unable to conjugate, 
has allowed different species to be 
gathered and classified now as a 
unique species, as for example it 
happens with Saccharomyces cere-
visiae . However, under an industrial 
point of view, each of the different 
species of Saccharomyces which are 
now classified as Saccharomyces 
cerevisiae has been associated with a 
specific fermentation process so that, 
for practical reasons, the former clas-
sifications and names are still being 
employed. 
 
    Together with morphological and 
metabolical tests, techniques of mo-
lecular biology are recently used as a 
good complement to the classical 
techniques to classify yeasts. These 
techniques include electrophoresis of 
extracellular fractions, studies on the 
protein profiles, profiles of fatty acids 
of long chain, polymorphism of DNA 
sequences, chromosome electrop-
horesis and analysis of the restriction 
maps of mitochondrial DNA. These 
techniques allow to distinguish strains 
at inter- or intraspecific levels, and 
therefore to differentiate those strains 
of the same species which have been 
isolated from the same ecological 
environment. The knowledge about 
the genetic diversity within the same 
species allows us to guess how far a 
species threatened with extinction is 
or is not in the non-return way: when 
a species is about Lo be extinct, it has 
already lost most of lis genetic diver-
sity. On the other hand, this diversity 
has led in many cases to the forma-
tion of strains with improved features 
after constructing hybrids 
 

 
between non-isogenic parental strains. 
 
    The application of, first, techniques 
of molecular biology lo establish 
phylogenetic relationships existing 
among yeasts second, the exploitation 
of the intraspecific variability existing 
in natural population; and third, the 
construction of hybrids between 
non-isogenic strains have been suc-
cessfully applied to wine yeasts iso-
lated from different Spanish regions. 
With regards to the first case, phy-
logenetic relationships among wine 
yeasts isolated from regions as differ-
ent as Rioja, La Mancha, Alicante, 
Jerez or Albariño have been establis-
hed, or autoctonous yeasts from musts 
from Majorca, Canary Islands or 
Galicia have been characterised. In 
relation to the second point, the con-
tribution of each of these yeasts to the 
flavour, organoleptic and analytical 
features of the different wines has 
also been established. Finally, with 
regards to the third point, the increase 
in ethanol tolerance with respect to 
their parents, of those hybrids formed 
between non-isogenic parental strains, 
isolated from different Spanish musts 
and already highly ethanol-tolerant 
has also been established. From these 
hybrids, there has been carried out a 
selection in continuous culture con-
trolled by pH of those hybrids able to 
tolerate and produce the highest etha-
nol concentrations, in order to be used 
in ethanol production as an energy 
source from appropriate substrates as 
the carbon source. 
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Dr. Robert P. Adams 
Baylor University, USA 
 
    Genetic transfers from insects, 
bacteria, viruses, animals, and 
plants to unrelated organisms indi-
cate that we must now view the 
world's genetic resources (genes, 
DNA) from a horizontal pres-
pective in which gene transfers will 
cut across species, genera and fam-
ily boundaries. The world's biota 
should now be considered a hori-
zontal gene pool. 
 
    Previously, we have utilized only 
vertical gene pools (i.e., breeding 
with ancestral or derived taxa that 
are closely related in order to make 
fertile or semi-fertile crosses. The 
development of pharmaceutical 
farming, bioreactors and even in-
sect resistance in our field crops 
will now utilize genes from dis-
tantly related taxa (i.e., the horizon-
tal gene pool). 
 
    The recent advances in tech-
nology for the extraction and inmo-
bilization of DNA, coupled with 
the prospect of the loss of signifi-
cant plant genetic resources 
throughout the world, has led to the 
establishment of DNA Bank-Net. 
DNA Bank-Net is an association of 
institutions focused on preserving 
DNA as well as in vitro cryopre-
servation of plant cells. There are 
over forty institutions, representing 
25 nations and every continent, that 
have expressed interest in DNA 
Bank-Net. 
 
    Topics: 
 
    I. Structure and Operation of 
DNA Bank-Net 
 
    A. Working (DNA dispensing) 
nodes 
 
    a. Collection of plant material by 
taxonomists. 
 
    b. DNA extraction by molecular 
biologists or trained staff. 
 
 

 
 
    c. Long term preservation of 
DNA-rich materials and/or ex-
tracted DNA in liquid nitrogen. 
 
    d. DNA analysis/gene replication 
by molecular biologists or trained 
staff. 
 
    e. Distribution of DNA (genes, gene 
segments, oligonucleotides, etc.). 
 
    B. Reserve (base) nodes 
 
    a. Long term DNA preservation 
in liquid nitrogen and monitoring of 
potential DNA degradation. 
 
    b. Act as genetic reserve buffer 
for working nodes. 
 
   c. Replenishment of DNA if a 
working node experiences the 
catastrophic loss of storage parame-
ters and DNA. 
 
    II. General Requirements for 
Nodes in the DNA Bank-Net 
 
    III. Plant specimens collectors - 
an underutilized resource 
 
    IV. Interim Field Preservation of 
Specimens 
 
    V. Future Directions 
 
    A. in vitro amplification 
 
    B. Inmobilized DNA 
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    Hace 80 años A. H. Sturtevant 
estableció el primer mapa de liga-
miento en Drosophila. 
 
    Hace 60 años recibió el Premio 
Nobel Thomas H. Morgan por sus 
descubrimientos en relación con el 
papel que desempeñan los cromo-
somas en la herencia. 
 
    Este año hace medio siglo que se 
publicó el experimento considerado 
como el nacimiento de la Genética 
Bacteriana, conocido como experi-
mento de fluctuación, de S. E. 
Luria y M. Delbrück, publicado 
en Genetics volumen 28, páginas 
491-511, 1943, con el título Muta-
tions of Bacteria from Virus Sen-
sitivity to Virus Resistance. 
 
    El 25 de Abril de este año se com-
memora los 40 años de la publicación 
de uno de los artículos más importan-
te, y más breve, de la corta historia de 
la Genética. En esa fecha de 1953 
salió publicado en la revista Nature, 
número 4356, página 737 (¡una sola 
página!) el artículo titulado Molecu-
lar Structure of Nucleic Acids. A 
Structurefor Deoxyribose Nucleic 
Acid, firmado por J. D. Watson y F. 
H. C. Crick. Por este trabajo recibi-
rían el Premio Nobel nueve años 
después junto con M. H. F. Wilkins. 
 

SEG INFORMA 
    En el pasado mes de Abril, y 
gracias a la invitación formulada y 
animada por nuestro compañero 
Juan Antonio Martín Sánchez, la 
empresa SEMILLAS FITO, y en su 
nombre D. Antonio Fitó, solicitó ser 
admitida en la SEG como Socio 
Protector, con una cuota anual de 
25.000 ptas. La SEG desea dar la 
bienvenida a nuestro primer Socio 
Protector, cuya solicitud será atendi-
da formalmente en nuestra próxima 
Asamblea General, y expresar el 
sincero agradecimiento por este 
gesto. Esperamos que este hermoso 
gesto sea imitado por otros, no sólo 
el de D. Antonio Fitó al formar parte 
de nuestra Sociedad, sino el de Juan 
Antonio Martín al animar a otras 
personas o entidades que pudiesen 
estar interesadas a pertenecer a ella. 
 

EFEMERIDES DNA CONSERVATION AND THE 
DNA BANK-NETWORK 
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George Fedak 
Plant Research Centre, Agriculture 
Canada, Ottawa, Ontario, Canada, 
KIA OC6 
 
    Conventional plant breeding 
programs have been highly suc-
cessful in all croes producing a 
steady stream of new improved 
cultivars. Thus these are elite ge-
netic entities that combine the cur-
rently best available combinations 
of yield with tolerance to biotic and 
abiotic stresses and value-added 
traits. One of the immediate delete-
rious effects of a wide cross is the 
dilution of this elite germplasm 
which then will require numerous 
backcross generations to restore it. 
 
    Considering the immediate dele-
terious effects of wide crosses they 
are undertaken to introduce traits 
that are currently lacking in the 
primary gene pools of croe plants. 
Such traits include resistance/tole-
rance in wheat to fungal head blight 
caused by Fusarium, to Barley 
Yellow Dwarf Virus and to the 
wheat curled mite. Urgent require-
ments in barley include resis-
tance/tolerance to the leaf spotting 
root rot complex caused by 
Helminrhosporium and resistance 
 

 
to a new race of stem rust. In addi-
tion, cereal crops in temperate cli-
matic zones can all benefit from 
additional genetic variability for 
such abiotic stresses as cold, heat 
drought and salinity. 
 
    There are several hundred spe-
cies of wild relatives of croe plants 
in the tribe Triticeae that carry most 
of all of the above mentioned desir-
able traits but their transfer requires 
meticulous manipulations. The 
initial production of hybrids is 
accomplished by hormonal treat-
ments of the maternal parents and 
embryo rescue on steadily improv-
ing media. Hybrids or derived am-
phiploids are repeated1y back-
crossed to ideally produce a com-
plete series of alien chromosome 
addition lines. Recombination is 
then induced between the critical 
chromosome addition lines and a 
crop plant chromosome. Recombi-
nation can be induced by callus 
culture, use of mutants of meiotic 
pairing control genes or sup-
pressors of such genes. 
 
    Existing RFLP maps of various 
crops and species specific probes 
employing in situ hybridization 
techniques can now effectively be 
 

 
used to detect the size and site of 
interaction of alien chromosome 
segments. Additional manipulations 
are often required to reduce the size 
of such segments while retaining 
the traits in question. A simplified 
version of the RFLP technique, the 
RAPD-PCR method employing 
random or specific primers has 
been effectively employed to pro-
vide tags for integrated disease 
resistance genes. Such tags should 
prove to be amenable to improving 
the efficiency of selection for plant 
breeding purposes. Examples of the 
above manipulations from ongoing 
programs will be illustrated and 
discussed. 
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Granada, 14-16 de Abril de 1993 
 
    Con la asistencia de unos 70 
especialistas, tuvo lugar en Granada 
el IX Seminario de Genética de 
Poblaciones y Evolución. Las 
sesiones de trabajo se realizaron en 
la Villa Turística de Bubión (Alpu-
jarra) durante los días 14 al 16 de 
Abril. El encuentro fue organizado 
por el Grupo de Investigación en 
Genética Molecular y el Dpto. de 
Genética de la Universidad de Gra-
nada. El Seminario recibió un deci- 
 

 
dido apoyo por parte del Rectorado 
de la Universidad de Granada, 
gracias a lo cual se pudo llevar a 
cabo sin mayores dificultades eco-
nómicas. La Sociedad Española de 
Genética prestó también una signI-
ficativa ayuda, con lo que la SEG 
inicia una laudable línea de apoyo a 
este tipo de encuentros 'parciales' 
entre los genéticos españoles. La 
colaboración de otras instituciones 
locales permitió ofrecer a los parti-
cipantes durante la tarde del segun-
do día una visita guiada a La Al- 
 

 
hambra, una copa de vino en el 
Salón de Rectores del Hospital Real 
y una recepción en el Carmen de 
los Mártires, un palacete de origen 
romántico recientemente restaurado 
y situado en la misma colina de La 
Alhambra. 
 
    Esta edición del Seminario contó 
no solo con la participación de un 
nutrido grupo de genéticos de po-
blaciones, sino también de algunos  
paleontólogos, antropólogos y ecó-
logos de poblaciones, todos ellos 
 

COMENTARIO 
 IX SEMINARIO DE GENÉTICA DE 

POBLACIONES Y EVOLUCIÓN 

TRANSFER OF ALIEN GENETIC 
VARIATION IN PLANT BREEDING 
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con un interés común por la evolu-
ción. Se presentaron un total de 23 
ponencias, de las cuales 12 fueron 
por invitación. Como en otras edi-
ciones, se mantuvo la afortunada 
costumbre de proporcionar a los 
ponentes un tiempo razonable (en-
tre 40 y 50 minutos) para la exposi-
ción y discusión de su presentación. 
Aunque una buena parte de las 
contribuciones siguieron basándose 
en la utilización de organismos 
modelo, habitualmente Drosophila, 
el rango de especies de interés fue 
desde los virus y elementos retrovi-
rales hasta el ser humano, pasando 
por bacterias y poblaciones de 
plantas. 
  
   El Dr. Antonio Prevosti, Profesor 
Emérito de la Universidad de Bar-
celona, abrió el Seminario con una 
conferencia acerca de las propieda-
des informáticas de los seres vivos 
y las implicaciones que ello tiene 
en cuanto a la evolución del geno-
ma. El Dr. Lluis Serra y otros 
miembros del grupo de Barcelona 
expusieron los últimos datos en 
torno a la colonización de América 
por D. subobscura. El Dr. John F. 
McDonald, de la Universidad de 
Georgia en Estados Unidos, presen-
tó una interesante ponencia sobre la 
intervención de los elementos re-
trovirales en la evolución de las 
redes reguladoras de la expresión 
génica. En esta misma línea, el Dr. 
Antonio Fontdevila (Universidad 
Autónoma de Barcelona) habló de 
inestabilidad genética y especiación 
rápida, mientras que el grupo de 
Oviedo (Dra. Ana Domínguez) pre-
sentó datos acerca de las tasas de 
movilidad de los elementos trans-
ponibles. 
 
    Ya por la tarde, el Dr. Antonio 
Marín (Universidad de Sevilla) 
centró su presentación en la evolu-
ción de la composición de bases en 
el genoma, tomando como modelo 
los genes del transposón T-DNA de 
Agrobacterium. La genética multi-
locus de los polimorfismos molecu-
lares y el desequilibrio gamético 
fueron los temas abordados por el 
 

grupo de Santiago (Drs. Gonzalo 
Alvarez y Carlos Zapata). La an-
tropología molecular estuvo repre-
sentada por el grupo de la Univer-
sidad Central de Barcelona (Dr. 
Jaume Bertranpetit) que expuso las 
líneas maestras de lo que va a ser el 
"Human Genome Diversity Pro-
ject", una iniciativa a nivel mundial 
que pretende recoger e inmortalizar 
toda una serie de líneas celulares, 
constituyendo con ellas un banco 
de datos para el análisis genético de 
la mayor parte de las poblaciones 
humanas. 
 
    El Dr. Andrés Moya, de la Uni-
versidad de Valencia, centró su 
presentación en la defensa de lo 
que se podría llamar 'genética de 
poblaciones sin Drosophila', expo-
niendo hasta un total de tres buenos 
modelos de evolución molecular 
que está analizando su grupo sin 
recurrir a esta especie. En contraste 
con ello, la siguiente comunicación 
(Ricard Albalat, Universidad Cen-
tral de Barcelona) versó precisa-
mente sobre un estudio de evolu-
ción molecular de la Adh de Dro-
sophila. La genética de la variación 
continua fue abordada por el grupo 
de la Universidad Complutense 
(Drs. Carlos López-Fanjul y Aurora 
García-Dorado), quienes con datos 
recientes mostraron igualmente que 
Drosophila puede seguir dando 
todavía mucho juego en este cam-
po. También los paleontólogos 
aportaron datos recientes sobre 
evolución morfológica; así, el Dr. 
José L. Sanz, de la Universidad 
Autónoma de Madrid, habló de lo 
que puede suponer para nuestra 
visión de la evolución el abundante 
material fósil hallado en el yaci-
miento de Las Hoyas (Cuenca, 
Cretácico Inferior), donde se han 
identificado restos directos de aves 
de hace más de 100 millones de 
años. 
 
    Hubo también una sesión dedi-
cada a genética ecológica y ecolo-
gía de poblaciones, en la que desta-
caron las aportaciones del grupo de 
la Universidad Autónoma 
 

de Madrid (Eduardo Torroja y 
Jaume Gosálvez) sobre formación 
de zonas híbridas, y la del grupo de 
la Estación Biológica de Doñana 
(Dr. Carlos Herrera) quien descri-
bió la identificación de toda una 
serie de factores ecológicos que 
actúan restringiendo fuertemente 
las posibilidades de coevolución en 
sistemas mutualistas planta-animal. 
 
    En la última sesión, el Dr. John 
S. Parker, de la Universidad de 
Reading (Inglaterra), hizo una am-
plia revisión sobre el estado actual 
de conocimientos en torno a la 
citogenética de poblaciones de 
plantas. La citogenética de pobla-
ciones animales recibió atención 
por parte de los Drs. J.P.M. Cama-
cho y Miguel Burgos, de la Univer-
sidad de Granada; el Dr. Pedro 
García (Universidad de León) pre-
sentó un interesante estudio de 
evolución molecular de vicilinas en 
Lens; finalmente, el Dr. Fernando 
González Candelas, de la Universi-
dad de Valencia, reclamó en su 
presentación sobre variabilidad 
genética en plantas un enfoque 
global y multidisciplinar para la 
conservación de la biodiversidad en 
nuestro planeta, aspecto al que la 
genética de poblaciones puede 
contribuir de una manera decisiva. 
 
    La acostumbrada reunión de 
representantes de los distintos gru-
pos de investigación, llevada a cabo 
el último día, se reafirmó en la idea 
de seguir manteniendo la `filosofía' 
que rige este Seminario, encomen-
dando la organización de la décima 
edición conjuntamente a los Drs. 
Carlos López-Fanjul, Eduardo 
Torroja y Jaume Gosálvez para la 
primavera de 1995. 
 
    La cena del último día permitió 
reparar fuerzas tras la larga camina-
ta evolutiva, y alivió en parte la 
nostalgia de una despedida que 
puso fin a tres días intensos. 
 
 

José L. Oliver 
Universidad de Granada 
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Facultad de Biología. Universidad de Barcelona. 
Diagonal 645 • 08071 Barcelona Tf. 93 - 402 14 98 
FAX 93 - 411 09 69 
 
Grupo de Genética Molecular 
 
  Responsable Roser González (Catedrática) 
  Miembros que participan 

Sílvia Atrian (Titular) 
Susana Balcells (Titular) 
Daniel Grinberg (Titular) 
Lluiisa Vülageliu (Titular) 
Ricard Albalat (Ayudante) 
Neus Cols (Ayudante) 
Gemma Marfany (Ayudante) 
Mónica Bayés (Becario) 
Bru Cormand (Becario) 
Teresa Luque (Asociado Contratado) 
Miquel Tarón (Asociado Contratado) 

 
  Línea(s) de trabajo 
 
    Mutagénesis dirigida del gen Adh y expresión en 
E.coli 
    Análisis genético-molecular de algunas enfer-
medades hereditarias: Retinitis Pigmentosa, enferme-
dad de Gaucher. 
    Bioproducción de péptidos capaces de complejar 
metales pesados 
 
Proyectos en curso con financiación específica 
 
    DGICYT SAF92-0759-C02-01 
Análisis del Genoma Humano: estudio genético de la 
distrofia miotónica y de la retinitis pigmentosa. 
    DGICYT 81092-0591-C02-02 
Bioproducción de péptidos con capacidad complejante 
optimizada para eliminar metales pesados en agua 
 
Publicaciones más relevantes de los tres últimos años 
(máximo tres) 
 
    COBO A., GRINBERG D., BALCELI.S S., VILA-
GELIU LL., GONZALEZ-DUARTE R. & BAIGET M. 
    Linkage disequilibrium detected between myotonic 
dystrophy and anonymous marker D19S63 in the Span-
ish population. Human Genetics 89: 287-291, 1992 
    MARFANY G. & GONZÁLEZ-DUARTE R. 
Evidence for retrotranscription of proteincoding genes 
in the Drosophila subobscura genome. J.Mol Evol. 35: 
492-501, 1992 

 
    COLS N., MARFANY G., ATRIAN S. & GON-
ZALEZDUARTE R. 
Effect of site-directed mutagenesis on conserved posi-
tions Drosophila alcohol dehydrogenase. FEBS Lett. 
319: 90-94, 1993 
 
Grupo de Biología y Genética del desarrollo 
 
  Responsable Jaume Baguñá (Catedrático) 
  Miembros que participan 

Emili Saló (Titular) 
Rafael Romero (Titular) 
Montserrat Corominas (Titular) 
Joan Anton Vela (Titular) 
Florenci Serras (Investigador) 
Marta Riutort (Ayudante) 
Jordi Garcia-Fernández (Ayudante) 
David Bueno (Ayudante) 
Ana Muñoz (Becario) 
José Ramón Bayascas (Becario) 
Salvador Carranza (Asociado Contratado) 

 
Línea(s) de trabajo 
 
    Detección y caracterización de genes con "homeo-
box" en planarias (Platelmintos, Turbelarios). 
 
    Uso de anticuerpos monoclonales como marcadores 
de determinación territorial y celular 
 
Proyectos en curso con financiación específica 
 
    DGICYT PB89/0249 
Detección y caracterización de marcadores territoriales 
y genes potencialmente implicados en la formación del 
patrón durante la regeneración en la planaria Duge-
sia(G)tigrina". (1991-93) 
 
    DGICYT PB90/0477 
"Taxonomía molecular mediante secuenciación del 
DNA ribosómico 185. Aplicación al origen y filogenia 
de los Platelmintos" (1992-94) 
 
Publicaciones más relevantes de los tres últimos años 
(máximo tres) 
 
    GARCIA-FERNANDEZ, J. BAGUÑÁ J. y SALÓ, E. 
Planarian homeobox genes: cloning, sequence analysis, 
and expression. Proc. Natl. Acad. Sci. USA 88,7338-42 
(1991) 

PRESENTAMOS A... 
 DEPARTAMENTO DE GENÉTICA DE LA  
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    RIUTORT, M., FIELD, K.G., TURBEVILLE, J.M., 
RAFF, R.A. Y BAGUÑÁ, J. 
Enzyme electrophoresis, 185 rRNA sequences, and 
levels of phylogenetic resolution among several species 
of freshwater planarians. Can. J. Zool. 70, 1425-39 
(1992) 
 GARCIA-FERNANDEZ, J. BAGUNA, J. y SALO, L. 
  Genomic organization and expression of the planarian 
homeobox genes Dth-1 and Dth-2. Development 117 
(en prensa) (1993) 
 
Grupo de Genética de Poblaciones 
 
  Responsable Lluís Serra (Catedrático) 
  Miembros que participan 

Antonio Prevosti (Catedrático Emérito) 
Francesc Mestres (Titular) 
Joan Balanyá (Asociado) 
Marta Pascual (Ayudante) 
Juli Caujapé (Doctorando) 

 
Línea(s) de trabajo 
 
    Colonización de América por D.suboscura 
 
Proyectos en curso con financiación específica 
    DGYCIT - PB90-0054  
Análisis de la consanguinidad en poblaciones coloniza-
doras y paleárticas de D.subobscura 
 
Publicaciones más relevantes de los tres últimos años 
(máximo tres) 
 
    PREVOSTI, A., SERRA, L. SEGARRA, C. AGUA-
DÉ, M. RIBO, G. & MONCLÚS, M. (1990) 
    Clines of chromosomal arrangements of 
D.subobscura in South America evolve closer to Old 
World patterns. Evolution 44, 218-221 
    MESTRES, F., PEGUEROLES, G., PREVOSTI, A., 
& SERRA, L. (1990) 
    Colonization of America by D.subobscura: Letha¡ 
genes and the problem of the OS inversion. Evolution 
44, 1823-1836 
    MESTRES, F., BALANYÁ, J., SEGARRA, C., 
PREVOSTI, A. & SERRA, L. (1992) 
    Colonization of the OS inversion from Europe and 
America and their implications for the colonizing proc-
ess. Evolution 46, 1564-1568 
 
Grupo de Genética Evolutiva a nivel Molecular 
 
  Responsable Montserrat Aguadé (Catedrática) 
  Miembros que participan 

Carmen Segarra (Titular) 
Julio Rozas (Titular) 
Susanna Cirera (Becario) 
Josep MI Comerón (Becario) 
Jesús Mª Martín (Asociado Contratado) 
Anna Llopart (Doctoranda) 
Sebastián Ramos (Doctorando) 

 

Línea(s) de trabajo 
 
    Estudio de la variabilidad nucleotídica en poblacio-
nes naturales de Drosophila 
    Organización cromosómica molecular del grupo 
obscura de Drosophila 
 
Proyectos en curso con financiación específica 
 
    DGICYT PB91-0245 
Estudio del papel relativo de la selección natural y de la 
deriva genética en el mantenimiento de la variabilidad 
nucleotídica en distintas regiones del genoma de Dro-
sophila subobscura y especies afines 
 
Publicaciones más relevantes de los tres últimos años 
(máximo tres) 
 
    ROZAS, J. & AGUADÉ M. 
    Study of an isolated population at the nucleotide 
level: rp49 region among polymorphic chromosome 
inversions in Drosophila subobscura. Genetics 126: 
417-426 (1990) 
    MARTÍN-CAMPOS, J.M., COMERON, J.M., MI-
YASHITA, N. & AGUADÉ, M. 
    Intra- e interspecific variation at the y-ac-sc region 
of Drosophila simulans and D. melanogaster. Genetics 
130: 805-816 (1992) 
    SEGARRA, C. & AGUADÉ, M. 
    Molecular organization of the X chromosome in 
different species of the group of Drosophila. Genetics 
130: 513-521 (1992) 
 
Grupo de Evolución de la Expresión Génica 
 
  Responsable Elvira Juan (Titular) 
  Miembros que participan 

Montserrat Aguadé (Catedrática)  
Montserrat Papaceit (Asociada)  
Amaia Amador (Doctoranda) 

 
Línea(s) de trabajo 
 
    Evolución de la regulación del gen ADH en Drosophila 
 
Proyectos en curso con financiación específica 
 
    DGICYTP B90-0500 
Regulación del gen Adh en Drosophila: Análisis com-
parativo de las interacciones DNA-proteínas. Efecto de 
la deleción de los elementos identificados en animales 
transgénicos. Variabilidad nucleotídica intraespecífica 
de dichos elementos 
 
Publicaciones más relevantes de los tres últimos años 
(máximo tres) 
 
    VILARROYA, A. & JUAN, E. (1991) 
    ADH and phylogenetic relationships of Drosophila 
lebanonensis (Scaptodrosophila). J. Mol. Evol. 32:421-428 
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    BENYAJATI, C., EWEL, A., McKEON, J. 
CHOVA, M. & JUAN E. (1992) 
    Characterization and purification of Adh dista¡ promoter 
factor 2, Adf-2, a cell specific and promoter specific rep-
ressor in Drosophila. Nucleic Acids Res. 20: 4487-4489 

    PAPACEIT, M. & JUAN, E. (1993) 
    Chromosomal homologies between Droso- 
phila lebanonensis and Drosophila melanogaster  
by in situ hybridization. Chromosoma 102:  
361-368 

 
IX Seminario de Genética de Poblaciones y Evolu-
ción 
Organización: José L. Oliver, Departamento de Genéti-
ca, Facultad de Ciencias, Universidad de Granada, 
18071-Granada. Teléfono 958 243261, Fax 958 
244073, Email Oliver@ugr.es 
Lugar: Villa Turística de Bubión (Alpujarra, Granada) 
Fecha: 14 al 16 de Abril 1993 
 
25th Annual Meeting of the European Society of 
Human Genetics 
Responsable Francisca Ballesta 
Organización Grupo Geyseco, S.A., Muntaner, 77, 
bajo, 08011-Barcelona 
Lugar: Barcelona 
Fecha: 6 al 9 de Mayo 1993 
Programa Científico 
1. Genetics of eye and ear diseases 
2. Polygenic diseases and malignancy 
3. Developmental genetics and neurogenetics 
 
6th European Congress on Biotechnology 
Organización: Laura Frontalu, Department of Cell and 
Developmental Biology, University of Rome "La Sapi-
enza", Piazzale Aldo Moro, 5, 00185-Rome, Italy. 
Teléfono 39 6 4453950, Fax 39 6 49912351 
Lugar: Florencia, Italia 
Fecha: 13 al 17 de junio, 1993 
 
Annual Meeting of the Society for Developmental 
Biology 
Organización: Society for Deverlopmental Biology, 
P.O.Box 40741, Washington, DC 20016-1741, USA 
Lugar: Providence, USA 
Fecha: 17 al 19 de junio 1993 
 
1993 Annual Meeting of the Behaviour Genetics 
Association 
Organización: N. Martin, Queensland Institute of 
Medical Research, 300 Herston Road, Brisbane, 
Queensland 4029, Australia 
Lugar: Sydney, Australia 
Fecha: 13 al 16 de Julio 1993 
 
Jacques Monod Conference 
Organización: Godfrey Hewitt, Biological Sciences, 
University of East Anglia, Norwich NR4 7TJ, UK.  
 
 
 

Fax 0603 259492 
Lugar:Aussois, Francia 
Fecha:21 al 25 de Junio 1993 
 
12th International Congress of the International 
Society Lugar of Developmental Biologists 
Fecha organización: Oliver Butz, Interconvention 
Kongressorganisation, Austria Center Vienna, 
Am Hubertusdamn, 6/A-1450 Vienna, Austria 
Lugar: Vienna, Austria 
Fecha: 8 al 13 de Agosto 1993 
 
Seventeenth International Congress of 
Genetics 
Organización: P. D. S. Caligari, Department of Agri-
cultural Botany, School of Plant Sciences, University 
of Reading, Whiteknights, P.O.Boa 221, Reading 
RG6 2AS, United Kingdom 
Lugar: Birmingham, United Kingdom 
Fecha: 15 al 21 de Agosto 1993 
 
Fourth Congress of European Society for 
Evolutionary Biology 
Organización: Evolution 93, CNRS-CEFE, B.P. 5051, 
34033 Montpellier Cedex 1, Francia 
Lugar: Montpellier, Francia 
Fecha: 22 al 28 de Agosto 1993 
 
13th European Drosophi1a Research Conference 
Organización: Insect Molecular Group, Institute of 
Molecular Biology abd Biotechnology, P.O.Box 
1527, GR-711 10 Heraklion, Crete, Greece 
Lugar: Creta, Grecia 
Fecha: 12 al 17 de Septiembre 1993 
 
lst B-Chromosome Conference 
Responsable: Carlos García de la Vega 
Organización: Unidad de Genética, Departamento de 
Biología, Facultad de Ciencias, Universidad 
Autónoma de Madrid, 28049-Madrid. 
Fax 91 3978344 
Lugar: Miraflores de la Sierra (Madrid) 
Fecha: 21 al 25 de Septiembre 1993 
Programa Científico: 
1. Polymorphisms and geographic distribution 
2. Transmission: non-Mendelian heredity 
3. Genetic structure and organization 
4. Phenotypic effects 
5. Population dynamics 
 

BLOC DE NOTAS 
 REUNIONES 
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23rd Annual Meeting of the European  
Environmental Mutagen Society 
Responsable: R. Marcos, Sociedad Española de Muta-
génesis Ambiental. 
Organización: BRP, c/ Pau Claris, 138, 7° 4a, 08009 
Barcelona. Te1f. 93-2157214, Fax 93-2157287 
Lugar: Ciutat Sanitaria i Universitaria Vall d'Hebron, 
Barcelona 
Fecha: 27 de Septiembre a 2 de Octubre 1993 
Programa Científico: 
1. Molecular Analysis of Mutagenesis 
2. Mutagenesis and DNA Repair 
3. Insertional Mutagenesis 

4. Somatic Mutation and Recombination 
5. Mutagenesis and Carcinogenesis 
6. New Trends in Genetic Toxicology 
7. Human Biomonitoring 
8. Genetic Risk Assessment 
 
The Human Genome Workshop 1993 
Organización: The Human Genome Mapping Works 
hop 1993, Congress Corporation, Sunbird Building, 
1-12-9, Oyodo-naka Kita-ku, Osaka 531,Japan 
Lugar: Kobe, Japan 
Fecha: 14 al 17 de Noviembre 1993 

 
ODAS las colaboraciones cuya extensión sea 
superior a 200 palabras, deberán enviarse en 
disco de 3,5 pulgadas o por correo electrónico. 

Las colaboraciones breves podrán hacerse por carta o 
fax. 
 

NA Opinión puede analizar cualquier tema 
relacionado con nuestra Ciencia, ciencias afi-
nes o la Ciencia en general, sobre las personas 

u organismos que hacen o dirigen la Ciencia, sobre los 
presupuestos invertidos, los temas prioritarios, las ten-
dencias nacionales o internacionales, los centros de 
investigación o docentes, sobre la decisión de la justi-
cia juzgando un tema en el que la Genética pueda tener 
alguna implicación, etc. Tanto el Comité Editor de este 
Boletín como los demás lectores no tienen que compar-
tir dicha opinión; se podrá comentar, replicar, diferir o 
asentar de esta opinión desde las Cartas al Editor. 
 

AS Lecciones serán las únicas contribuciones 
que podrán ser informadas L por algún especia-
lista en el tema para ser aceptadas. Las Leccio-

nes deben ir dirigidas a profesionales de la Genética no 
expertos en el tema y a estudiantes avanzados de espe-
cialidades o cursos de postgrado. El modelo para este 
tipo de trabajo debería ser Investigación y Ciencia o los 
Trends in Genetics u otros similares. Los dibujos, es-
quemas, gráficas, etc, serán originales y podrán estar 
realizados con cualquier programa gráfico de Macin-
tosh e incluido en el disco o enviado en papel aparte. 
Las referencias bibliográficas se mantendrán al míni-
mo, serán preferentemente de otras revisiones más 
completas o artículos originales que hayan supuesto un 
verdadero avance en el tema, se ordenarán alfabética-
mente y numeradas al final y serán citadas en el texto 
por su número de orden. El formato será: Autores. Año. 
Revista abreviada volumen, páginas. Ejemplo: 
 
1. Autorprime, R.O., Autorsegun, D.O. y Autorterce, 
R.O. 1998. Seman. Rev. Genet. 88, 18-81. 
 

 
NVIANOS tus comentarios sobre un artículo 
recién leído, tanto en revistas especializadas, de 
divulgación, radio, prensa, TV, que creas puede 

interesar a muchos, un artículo científico que puede 
tener cierta importancia y que no lo leerá quien no esté 
suscrito a esa revista. Comenta un libro que acabe de 
ser publica do, una conferencia a la que hayas asistido, 
la concesión de un premio de investigación, los repar-
tos de becas o proyectos de investigación, lo que te 
interese y quieras comunicar. 
 

ESDE el laboratorio incluirá las informacio-
nes sobre nuevas técnicas y sus aplicaciones, 
trucos nuevos sobre técnicas viejas, nuevas 

ideas sobre prácticas sencillas que impartir de los cen-
tros docentes, etc. 
 

N el Bloc de notas se anunciarán las ofertas de 
trabajo, becas, concursos, congresos, proyectos, 
reuniones, visitas de ilustres, cursos, etc. Envía 

toda esta información tan pronto como sea posible para 
que no se publiquen una vez terminados los plazos. 
 
Todas las colaboraciones se enviarán a: 
 

Alfonso Jiménez Sánchez 
 
Director Editorial 
 
Dpto. de Genética 
 
Facultad de Ciencias 
 
Universidad de Extremadura 06080 Badajoz 
 
Fax 924-2 71304 
 
Fon 924-274657 

 
       Email       ajime@ba.unex.es 

 
 
 
 

INSTRUCCIONES  
PARA LAS COLABORACIONES 
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Para pertenecer a la Sociedad Española de Genética 
enviar el siguiente relleno impreso a 
 
Sociedad Española de Genética 
Dpto. Biología Celular y Genética 
Universidad de Alcalá de Henares 
Campus Universitario 
28871 Alcalá de Henares (Madrid) 
 
Para cualquier consulta: tfno: 91-8890400 
Ext. 2024 y 2034. Fax 91-8990667 

La SEG distingue entre Socio Numerario y Socio Co-
rrespondiente. El artículo 8 de los Estatutos de la SEG 
indica Podrán ser socios numerarios aquellos que 
hayan realizado y publicado investigaciones originales 
en el campo de la Genética. El artículo 11 indica Po-
drán ser socios correspondientes toda persona que de 
alguna manera esté relacionada con la Genética. En el 
caso de que desee pertenecer como socio numerario, 
indique las referencias de hasta un máximo de tres 
trabajos publicados. 

 
 

Título (Dr, Lcdo, Ing) __________ Plaza/contrato que ocupa ________________________________________  

Apellidos y nombre ________________________________________________________________________   

Dirección ________________________________________________________________________________   

 

Departamento _____________________________________________________________________________  

Centro ___________________________________________________________________________________  

Organismo _______________________________________________________________________________  

Calle, plaza _______________________________________________________________________________  

Ciudad, C.P. ______________________________________________________________________________  

Teléfono ________________________________Fax ______________________________________________  
 
 
 

AFICILIACIÓN (máximo de dos) 
 

o Universidad   o Organismo público de investigación  o Empresa privada 
o Hospital   o Organismo privado de investigación  o Otro (indicar) 
 
 

FUNCIÓN PROFESIONAL 
 

o Profesor  o Investigador  o Empresa privada  o Otro (indicar) 
 
 

 
AREA DE ESPECIALIDAD (máximo cinco) 

 
Plantas Microorganismos Animales Hombre 
o Genética Molecular o Genética Molecular  o Genética Molecular  o Genética Molecular  
o Mutagénesis o Mutagénesis o Mutagénesis o Mutagénesis  
o Citogenética o Genética Bioquímica o Citogenética  o Citogenética  
o Mejora o Biotecnología o Mejora o Biotecnología 
o Biotecnología o Poblaciones y evolutiva  o Biotecnología o Poblaciones y evolutiva 
o Poblaciones y evolutiva o Desarrollo  o Poblaciones y evolutiva  o Desarrollo   
o Desarrollo  o Otro (indicar)  o Desarrollo  o Genética Bioquímica 
o Genética Bioquímica o Cuantitativa o Cuantitativa o Cuantitativa 
o Cuantitativa o Otro (indicar)  o Comportamiento o Genética Médica  
o Otro (indicar)   o Otro (indicar)  o Otro (indicar)  

SOCIEDAD ESPAÑOLA DE GENÉTICA 
 


